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Unikétni kniZka, ktera pfinasi systematicky (i kdyZ ne
vycerpavajici) prehled o designu umélych receptor je
ptiruckou, ktera je bezesporu nékde na Spici dilezitosti pro
rozvoj soudobé chemie a souvisejicich disciplin. Velmi
podrobné se zabyva metodikou vyvoje umélych syntetic-
kych receptord, jejich chemosensitivitou i provedenim
dulezitych experimentil. Pokud se tyce riznych druhti syn-
tetickych receptort, kniha se snazi o Siroky prehled, zahr-
nuje jejich syntézu, zakotveni na povrsich i kvantitativni
data popisujici jejich vlastnosti. Tfeti ¢ast knihy je oriento-
vana na receptorova pole pro umélé nosy a jazyky. Appen-
dix pfinasi souborna data o mnoha umélych receptorech.
Vice napovi nazvy hlavnich ¢asti knihy: Why artificial
receptors? General aspects of design and operation of arti-
ficial receptors. Molecular receptors. Receptors formed by
polymers or organized molecule groups. Quantitative af-
finity data on artificial receptors.

Rozpoznani a vazba jedné slouceniny na druhou na
znamém principu zdmku a klice jsou jednou z hybnych
aktivit v naSem svété a jednou z podstat Zivota. Piirodou
designované typy vSak mohou byt obménovany i syntheti-
zovany jako dimyslné navrzené funkéni molekuly a sys-
témy, které mohou detegovat, rozpoznat urcité déje ¢i enti-
ty, vydat o tom zpravu (signal) a spustit dalsi pfedem zvo-
leny chemicky ¢i fyzikalni d&j. Tato piirucka (témeéf
,.kuchatka“) ukazuje jak na to.

Autori, Vladimir M. Mirsky je profesor na Lausitz
University of Applied Sciences, Senftenberg, Némecko
a Anatoly K. Yatsimirsky profesorem na National Autono-
mous University of Mexico v Mexico City. Oba jsou pied-
nimi odborniky v oboru supramolekularni chemie.

Pavel Drasar
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Tteti vydani navazuje na vice nez dvacetiletou tradici
snahy o popsani aktudlnich metod v purifikaci proteind.
V porovnani s druhym vydanim zroku 1998 doslo ke
kompletnimu piepracovani fady kapitol i pfidani kapitol
novych, se zaméfenim na aktudlni bouflivy vyvoj na poli
vyuziti proteinti. Kromé neustavajiciho vyuziti proteini ve
farmaceutickém primyslu je tfeba vyzdvihnout i aplikace
vychazejici ze sekvenace lidského genomu. Kniha za¢ina
kratkym piehledem extrakénich technik proteinti, pfehle-
dem frakcionac¢nich technik vcetné obvyklych frakcionac-
nich strategii a popisem vhodnych technik sledovani pru-
behu frakcionace. Velkou ¢ést knihy zabird oddil chroma-
tografie jako zakladni techniky separace proteint. Kromeé
uvodu do teorie chromatografie obsahuje tato ¢ast devét
samostatnych kapitol, detailn¢ popisujicich jednotlivé typy
chromatografii, od gelové filtrace pfes chromatografii na
meénicich iontl az po afinitni chromatografické techniky.
Kazdé z kapitol obsahuje obecny popis principu techniky
a dale vycet faktort, ovliviiujici separaci. Zavérem je vét-
Sinou uvedeno nékolik pfikladd konkrétni aplikace dané
chromatografické metody. Kratkym intermezzem je oddil,
vénovanym membranovym separacim, renaturaci proteinti
z inklusnich télisek E. coli a purifikaci PEGylovanych
proteini. Nasleduje oddil o vyuziti elektroforézy pfi sepa-
raci proteinl. Detailné jsou popsany jednotlivé elektroforé-
zy v gelu, imobilizovanych pH gradientech, dale pak 2D
elektroforéza, zminény jsou i techniky eluce proteini
a transferu na membranu (blot). Zaverecna kapitola oddilu
se zabyva kapilarnimi elektroforetickymi separacemi. Po-
slednim oddilem celé knihy je nastinéni pouziti modernich
automatizovanych systému pro proteinové purifikace. Do-
sti rozsahla publikace popisuje srozumitelnou formou jak
zaklady bézné pouzivanych technik, tak vysoce specializo-
vané aplikace. Na jednu stranu nepopisuje nic extrémné
nového a inovativniho, na druhou stranu nevynechava nic
ze zakladi, je proto dle mého nazoru cennym piispévkem
do knihovny fady vyzkumnych i pedagogickych pracovni-
ka.

Jan Lipov
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Idealem expresniho systému je vysoka a snadna pro-
dukce za nizkou cenu, a to i proteinti vyZadujicich post-
transla¢ni modifikace, $patn€ rozpustnych ¢i membrano-
vych proteinti. Tradi¢nim organismem pro rekombinantni
produkci proteind je bakterie Escherichia coli. Hlavnim
cilem kolektivu autorti je podat ptehled metod, umoziuji-
cich produkci ,,problematickych® proteinti pomoci tohoto
nejjednodussiho systému. V prvni Casti se autofi zabyvaji
moznostmi zvySeni rozpustnosti produkovanych proteint,
a to bud’ tzv. harmonizaci kodonti, nebo ptipojenim kotvy,
zvySujici rozpustnost. Diskutovano je i pouziti chaperontl,
a to jak pro zvyseni vytézku rozpustného proteinu, tak pro
zvysSeni sekrece vznikajiciho proteinu do periplasmatické-
ho prostoru (vyhodné zejména pro proteiny se strukturné
dialezitymi disulfidickymi mastky). V nékolika kapitolach
je popsano specifické znaceni proteind, at’ jiz fluorescen-
¢nim znacenim pomoci Sfp synthasy nebo pfipojenim
fluorescen¢né znaceného peptidu na C-konec studovaného
proteinu vyuzitim ligace katalyzované inteinem. Spojovani
kratSich Gsekli pomoci tzv. nativni chemické ligace je
popsano na pripravé glykoproteini. Orientaci v nepie-
berném mnozstvi komeréné dostupnych systémi usnadni
kapitola, shrnujici jednotlivé kmeny E.coli, promotory
a vyuzivané mutace produkénich kmend. Zapojeni neob-
vyklych aminokyselin do struktury proteinu je popsano
pomoci synthetasy lantibiotik (antimikrobialni peptidy,
produkované Gram positivnimi bakteriemi). V zavéru
knihy najdeme i protokol pro detekei interakei proteinti
v bakteriich pomoci systému rekonstituce proteinu i popis
mutagenese genu pomoci TDEM, tedy mutagenese vymeé-
nou basi fizenou transposony. Jako u vSech dild série
,»Methods* je teoreticky uvod kratky, hlavni t€zisté spoci-
va v detailnim protokolu véetné seznamu materialu, ne-
chybi ani ukazky konkrétni purifikace, dokumentované
obrazky prislusnych geld. Kniha je psana ptehledné, piina-
§1 popis fady technik, které mohou vyznamné snizit pocet
problematickych kroku pti piipravé studovaného proteinu.
Lze ji proto sméle doporucit pro kazdého, kdo se v rdmci
své védecké prace zabyva produkci rekombinantnich pro-
teint ¢i peptidi pomoci E.coli.

Jan Lipov
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Titul “Mammalian chromosome engineering”, jehoz
nazev by se dal volné€ prevést jako “Cilend manipulace
savCich chromosomt”, je dalSim pfispévkem do fady
“Methods in Molecular Biology™” nakladatelstvi Humana
Press. Knihy vydavané v této edi¢ni fadé poskytuji jak
strucné teoretické uvedeni do dané problematiky formou
souhrnnych ptehledi, tak protokoly popisujici relevantni
experimentdlni techniky. VyvazZeny pfistup k teorii a praxi
oboru byl dodrzen i v tomto piipadé.

Obsahove kniha pokryva celou $kalu témat od mani-
pulace s minichromosomy, extrachromosomalnimi vektory
a transposonovymi systémy, az po pfipravu a praci se syn-
tetickymi chromosomy a de novo vytvofenymi chromoso-
movymi systémy. Kniha je ¢lenéna do 15 kapitol, z nichz
nadpolovi¢ni vétSinu tvofi laboratorni protokoly. Tyto
kapitoly sleduji klasické Clenéni protokolu: po strucném
uvodu do dané problematiky uvadéji seznam potiebného
materidlu a vybaveni, az nakonec piejdou k popisu samot-
ného provedeni experimentu. Posledni ¢ast, nazvana po-
znamky, obsahuje uzitecné rady a tipy nutné k Gispésnému
provedeni experimentu, upozoriiuje na mozna uskali ¢i
nabizi feSeni moznych problémi vyskytnuvsich se béhem
experimentu. Protokoly jsou pomérné bohaté doprovazeny
obrazovym materidlem znazornujicim pouzivané vybave-
ni, ocekavané vysledky ¢i dokumentujici vyhodnoceni dat.
Kapitoly obsahujici souhrnny ptehled poskytuji zékladni
uvedeni do souc¢asného stavu poznani manipulace s jednot-
livymi elementy genomu (extrachromosomalni exprese,
exprese vyuZzivajici minichromosomy a “sleeping beauty”
transpozony), véetné jejich vyuziti v medicinském vyzku-
mu a proteinovém inzenyrstvi. Tyto pfehledy jsou ve vétSi-
né pripadi psany jasnym a struénym stylem. Uvedeny
citani aparat je dostate¢n€ bohaty pro dohledani dalSich
informaci v pfipadé zajmu.

Zavérem je mozno fici, Ze zmiflovand kniha je vhod-
ny zdroj informaci nejen pro vyzkumniky pracujici
v oblasti genetiky savci, ale je i kvalitnim zdrojem infor-
maci pro ostatni, ktefi by radi ziskali piehled o soucasném
stavu pozndni v této specifické oblasti.

Zita Purkrtova



Chem. Listy 105, 797-801 (2011)

Henrik Nielsen (ed.):
RNA: Methods and Protocols

Vydal Humana Press 2011, 329 stran,
53 ilustraci.

Cena 109,95,- Euro.

ISBN 978-1-58829-913-0

e-ISBN 978-1-59745-248-9

Novym pfirtstkem v knizni sérii Methods in Molecu-
lar Biology (703) nakladatelstvi Humana Press, jejimz
cilem je publikace uceleného souboru metod a pracovnich
protokolli pokryvajici vybrané odvétvi/téma molekularni
biologie, nese prosty nazev - RNA, s podtitulem Methods
and Protocols. Dlouhou dobu byla v poptedi zajmu vy-
zkumnikt DNA spolu s mRNA (kdodujici proteiny), rRNA
a tRNA. Ovsem zjisténi, Ze témét polovina maturované
mRNA neni pouzita pro translaci a ze témét 30% lidského
genomu tvoii intronové sekvence, privedly tyto nekodujici
(m)RNA do poptedi védeckého zajmu. Editor ptedkladané
knihy Henrik Nielsen, Ph.D. vybérem obsahu knihy reflek-
tuje tento vyvoj.

Kniha je rozdélena do dvou &asti. Uvodni kapitola
prvni ¢asti patii obecnému ptehledu o biologii RNA vcet-
né struktury promotortl a transkripcnich jednotek. Cilem
knihy je byti manudlem pro zacinajici RNA biology,
atedy hned po obecném uvodu nasleduje kapitola pojed-
navajici o specifikdch prace s RNA. Nasledujici kapitoly
se zabyvaji problematikou syntézy molekul RNA pomoci
in vitro transkripce s vyuzitim bakteriofagovych promoto-
ri, nebo izolace intaktnich polyadenylovanych RNA po-
moci LNA (T) oligonukleotidi. Tato metoda vyuziva sku-
teCnosti, ze LNA nukleotidy (z angl. locked nucleic acid) -
bicyklické analogy nukleotidl, jsou schopné vazat kom-
plementarni baze s vysokou afinitou. Exprese genu muze
byt zdsadnim zplisobem ovlivnéna nekodujicimi useky na
3¢ nebo na 5° konci. V kapitole 8 je popsana metoda RA-
CE (z angl. rapid amplification of cDNA ends) umoZiiujici
rychlé ziskani cDNA. Bioinformatika je pro biology témét
nepostradatelnd a jejimu vyuZziti v molekularni biologii je
v knize vénovan velky prostor. V kapitole 5 jsou popsany
zdklady prace sgenomovymi databazemi Ensembl
a UCSC, které umoziuji sekvencni analyzu transkripénich
jednotek. Struktura molekul RNA resp. jeji strukturni ele-
menty maji zasadni vliv na jeji funkci, a nalézame je jak
v mRNA, tRNA, tak v snRNA nebo snoRNA. V kap. 6 je
podan zevrubny vycet webové dostupnych aplikaci umoz-
fyjicich analyzu struktury a konsenzualnich motivii
v RNA. Zavér prvni ¢asti je vénovan dnes velmi popularni
metodé¢ RNA interference s vyuzitim vlasenkovych RNA,
a také jeji validaci pomoci kvantitativni PCR.

Molekuly mRNA jsou neustéle asociovany s rliznymi
proteiny, at’ jsou to faktory podilejici se na regulaci tran-
skripce nebo sestiihu, které¢ vyznamnym zptisobem regulu-
jijejich funkei. Druhd ¢ast knihy je v€novéana prave popisu
interakce mRNA s proteiny. V kap. 16 je popsan model
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post-transkripéniho operonu (PTO), jako soubor mRNA
kodujicich piibuzné proteiny, které jsou regulovany RNA
vazebnymi proteiny nebo nekodujicimi RNA na post-
transkripéni Grovni. Tento model je vyuZivan pfi analyze
vysledkt ziskanych pomoci metody RIP-Chip, ktera kom-
binuje imunoprecipitaci RNA vazebnych proteind
s analyzou ziskanych RNA pomoci technologie DNA ¢ipa.
Dalsi kapitoly popisuji izolaci ribonukleoproteinovych
Castic nebo charakterizaci protein-RNA interakce pomoci
elektroforetickych metod. Zavérecné kapitoly jsou vénova-
ny izolaci polysoml ze sachar6zového gradientu
s naslednou extrakci RNA a problematice miRNA. Pouziti
DNA c¢ipu nebo sekvencni analyza jsou technologicky
i casoveé narocné. Posledni kapitola diskutuje vyuziti ko-
mer¢nich firem pfi jejich realizaci.

Jednotlivé kapitoly maji logické usporadani. Po krat-
kém uvodu do problematiky nasleduje piehled potiebného
materidlového vybaveni, vlastni postup a nakonec dopliu-
jici poznamky. Kombinace klasickych a modernich piistupti
a metod ¢ini z predkladané knihy pomocnika jak pro zacina-
jici molekularni biology, tak pro zkusené vyzkumniky.

Martin Svéda

McNeil, Scott E. (ed.):
Characterization

of Nanoparticles Intended
for Drug Delivery

Vydal Humana Press 2011, 1. vydani.
269 stran, 67 ilustraci, 7 v barvé, cena
94,95,- Euro.

ISBN 978-1-60327-197-4

Kniha je vénovana aktualni problematice vyuziti na-
nocéstic pro lékarské ucely. Poskytuje dobrou zékladni
orientaci v tomto modernim odvétvi a dava ctenafi prehled
o zékladnich pfistupech pfi klasifikaci nanocastic a moz-
nych rizicich pfi jejich aplikaci. Kazda kapitola obsahuje
kratky Gvod a detailni protokol vetné seznamu nutného
materialu pro jeho realizaci. Uzite¢né jsou také rady pro
predchazeni moznym nezdartim.

Nejprve jsou predstaveny rizné kategorie nanocastic
a jsou rozebrana kritéria jejich posuzovani. Pozornost se
kratce soustfedi i na bezpecnostni aspekty vyuziti nanocés-
tic a moZna legislativni omezeni jejich pfi jejich pouZiti.
Kniha poskytuje navod, jakymi vlastnostmi je nutno se
zabyvat, aby produkt vyhovél jak hlediska moznosti vyro-
by, tak z bezpecnostniho a environmentalniho hlediska pfi
jeho aplikaci.

Dalsi kapitoly poskytuji navod, jak charakterizovat
nanocastice, aby bylo dosazeno jejich optimalniho vyuziti.
Jsou zde uvedeny konkrétni postupy pro uréovani fyzikal-
nich i biologickych vlastnosti rtiznych typi nanocastic.
Z fyzikalnich vlastnosti jsou popsany moznosti posouzeni
velikosti a povrchovych vlastnosti s vyuzitim metod zahr-
nujicich napf. hmotnostni spektrometrii, rentgenovou mi-
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kroanalyzu, elektronovou mikroskopii anebo mikroskopii
atomarnich sil. Jsou uvedeny i specialni piipady, jako
napf. stanoveni volného gadolinia, jehoz chelaty slouzi pro
pozorovani ¢astic ve tkénich zobrazenim pomoci magne-
tické resonance. Nechybi zde ani kapitoly vénované pozo-
rovani nanocastic pfimo ve tkanich, véetné protokolu pro
fixaci vzorku a ptipravu ultratenkych fezl pro elektrono-
vou mikroskopii, at’ skenovaci nebo transmisni. Dalsi ¢ast
je orientovana na problematiku sterility nanocastic a posu-
zovani jejich kontaminace, at’ jiz pfimo mikroorganismy
nebo jimi produkovanymi toxiny. Navic jsou zde probra-
ny i aspekty imunitni odpovédi a moznych hemolytickych
ucinkd nanocastic.

Kniha pfedstavuje komplexni ndvod pro charakteriza-
ci nanocastic pro cileni 1é¢iv, v¢etné kritickych pohledi na
mozna uskali. Velkd ¢ast je vénovana pravé posuzovani
vhodnosti nanocastic pro 1ékarské vyuziti. Da se fici, Ze
kniha poskytne velmi dobry pfehled o moZznostech prekli-
nické charakterizace nanocastic, jak studentiim, tak védec-
kym pracovniklim zaméfenym na tuto oblast.

Tomas Ruml
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Molekularni biologie je v posledni dobé vyznamné
ovlivnéna rozvojem aplikaci siRNA. Moznosti vyuZiti této
metody zasahuji nejen do zakladniho vyzkumu, ale stale
vice proliferuji i do vyzkumu klinického. Pfes masivni
rozvoj metod zalozenych na pouziti malych RNA molekul
pro umlCovani gent, neni mechanismus tohoto procesu
detailn¢ objasnén. Uz dnes je vSak nesporné, Ze jeho kata-
lyzéatorem je skupina proteintl; Argonautd. Ty jsou konser-
vovany napii¢ eukaryotickymi organismy i nékterymi ar-
chaebakteriemi. Tyto RNA-vazebné proteiny vyuZivaji
malé RNA kumléeni exprese genti z mRNA. Kni-
ha: Argonaute Proteins: Methods and Protocols, poskytuje
vyzkumniktim aktuélni a pomérné detailni piehled metod
pouzitych ke studiu Argonaut proteini. Je tieba zdiraznit,
Ze toto je hlavni poslani knihy a Ctenat zde nenajde sou-
hrnny piehled poznatki tykajicich se vlastnosti a mecha-
nismu jejich plsobeni. Ov§em pro ty, ktefi se chtéji zaby-
vat studiem této zajimavé skupiny proteint, bude kniha
velmi dobrym spole¢nikem, nebot’ je zaméfena na metody
pokryvajici velké spektrum materidlu od in vitro systému,
ptes kvasinky az k vys§im eukaryotim. Kapitoly jsou
opatfeny kratkym tvodem do specifické problematiky,
obsahuji seznam materidlu pro provedeni pfislusné meto-
dy, detailni protokol a navic rady pro predchazeni moznym
nezdariim.
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Kratké nahlédnuti do obsahu kapitol naznacuje, Ze
jsou zde popsany metody od purifikace Argonaut proteint,
pres biochemické analyzy jejich endogennich komplexi,
mapovani jejich interakei a aktivity RISC komplexu, za-
chycovani Argonaut proteintl na oligonuklotidovych matri-
cich. Nechybi zde ani pokrocilej$i metody, jako ,,live cell
imaging” Argonaut proteini v lidskych bunkach nebo
vytvoreni indukovatelné¢ mysi bunécné linie, deficientni na
Argonaut proteiny. Do vyctu metod dale patii napt. imu-
noprecipitace Piwi specidlni skupiny Argonaut proteint
tzv. Piwi proteint, exprimovanych v zarode¢nych bun-
kach. Teckou za celou knihou je kapitola tykajici se pSI-
LAC analyzy (Stable isotope labeling by amino acids in
cell culture) zmén genové exprese v dusledku piasobeni
miRNA.

Tomas Ruml
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Prekotny rozvoj sekvenacnich metod cileny prede-
v§im na vysokokapacitni sekvenovani celych genomi,
oznacovany jako sekvenovani pfiSti generace “the next
generation sequencing”, umoziuje rychlé ziskani informa-
ci o komplexnich molekularnich procesech v biologickych
systémech. Vzhledem k automatizaci se tyto metody staly
nezbytnym pomocnikem molekularnich biologl. Kniha:
»High-Throughput Next Generation Sequencing: Methods
and Applications“ seznamuje Ctenafe s nejnovéjSimi po-
znatky v tomto oboru. Jsou zde akcentovany aplikace sek-
venacnich metod na mikroorganismy a mikrobialni spole-
Censtva, ale popsané metody je mozno zobecnit na jakékoli
Zivé organismy. Kapitoly jsou opatfeny kratkym tvodem
do specifické problematiky, obsahuji seznam materialu pro
provedeni pfislusnych metod, detailni protokoly a navic
rady pro ptredchazeni moznym nezdarim. Lze predpokla-
dat, ze kniha bude uzite¢nym radcem studentiim a odborni-
kim, kteti chtéji aplikovat metody vysokokapacitniho
sekvenovani v mikrobiologii a pfibuznych oborech,
u nichz je relevantni komplexni informace o mikroorganis-
mech pfitomnych v urcitém vzorku.

Prvni cast, vénovana sekvenovani genomd, zahrnuje
kapitoly tykajici se zjistovani rozdili mezi genomy pii-
buznych mikrobialnich kment, umoznujici napt. detegovat
ziskané faktory virulence ¢i sekvence zodpovédné za rezis-
tenci k antibiotikiim. Pyrosekvenovani je mocnym nastro-
jem pro studium mikrobidlni diversity, jiz je v€novéna
pozornost v n€kolika kapitolach. Je zde popsana moznost
sekvenovani celych genomi nekultivovatelnych bakteri-
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ich. Tato metoda, poskytujici informaci o pritomnosti mi-
kroorganismii v dané lokalité, je jednim z velkych pfinosu
novych sekvenacnich metod, nebot’ se udava, ze az 99 %
mikroorganismii vyskytujicich se na Zemi, neni mozné
kultivovat béznymi technikami. Jsou popsany moznosti
izolace DNA z ptdnich vzorkii pro metagenomické studie,
vcetné kratkého névodu pro bioinformatické analyzy.
Neméné pfinosna je i dalsi ¢ast knihy, vénovana komplex-
ni analyze genové exprese, tedy sekvenovani transkripto-
mu. Navic jsou zde popsany metody analyzy bakterialni
siRNA a virové miRNA. Kniha je doplnéna i nastinem
strategie pfipravy genomovych knihoven pro sekvenovani.

Tomas Ruml

S g Jaroslav Fikr
LML SE DG TAT PMACYS ) , . ,
* Jak porozumime chemickym
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Vydal Barrister & Principal 2010.

V minulém roce vydalo nakladatel-
stvi Barrister & Principal uz po

; trech letech podruhé publikaci ,,
- Jak  porozumime  chemickym
vzorcum a rovmnicim®. Jeji autor,
Jaroslav Fikr, ji deklaruje jako
repetitorium anorganické a organ-
ické chemie pro maturanty a doporucuje ji i ucitelim a
vysokoskolskym studentiim. Publikace obsahuje v rozsahu
200 stran 7 kapitol. Jsou to: 1. Periodicka soustava prvki,
2. Nazvoslovi anorganické chemie, 3. Rovnice v anorgan-
ické chemii, 4. Nazvoslovi organické chemie, 5. Rovnice
v organické chemii, 6. Literatura, 7. Rejstiik.

V tirazi knihy nejsou sice uvedeni lektofi, autor vSak
jmenuje 23 (slovy dvacettfi) lektoril a recenzenttl, kterym
dekuje za praci, kterou ptispéli ke zlepSeni textu.

K prvnimu vydéni jsme v ¢asopise Biologie, chemie,
zemépis 17, 142 (2008) (V. Flemr, F. Liska, P. Kaspar)
zvefejnili nae dojmy z publikace s tim, Ze je tieba ptipad-
né Ctenare varovat pred touto lajdacky sesmolenou piiruc-
kou. Autor zfejmé toto naSe varovani Spatné pochopil,
protoze v tvodu druhého vydani nam dékuje za ptipomin-
ky. V dal$im textu k nim vSak ptihlizi velmi spote.

V anorganické ¢asti tohoto druhého vydani opét uvadi
neexistujici slouceniny (HPO;, H4P,O¢, BH3, H,Po, H,TeO,
a dalsi), opét ma problém se vzorcem oxidu fosforecného,
ktery pro jistotu alternuje jako P4O;p a P,Os, stale ma
problém s definici prvni a druhé ionizacni energie, dosud
se nepoucil od alchymistli z doby pted tisiciletim, ktefi
vedeli, na rozdil od autora, Ze kyselina solna (aqua salis) a
kyselina dusi¢na (aqua fortis) jsou silné kyseliny (fortis =
silny). To, ze je kyselina chloristd mimofadné silnou kyse-
linou, by se autor mohl docist v kazdé dobré stfedoskolské
ucebnici. A dalo by se pokracovat.

Autor pridava dalsi otfesné diikazy o nepochopeni
chemie. Napf. na str.17 schopnost elektropozitivnich kovi
sam se oxidovat a nekovl sam se redukovat, k cemu po-
tom redox rovnice, kdyz staci ox a red? Na str. 53 jsou
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v elektronovych strukturnich vzorcich Ca(OH), a H3;PO,
vyznaceny kovalentni vazby mezi kationtem vapniku
a hydroxidovym aniontem v silném hydroxidu vapenatém
a demonstrovdno nepochopeni funkénich skupin v kyse-
lin¢ fosforecné; za takovou neznalost se na dobré vysoké
Skole student v prvnim semestru uz dale nezkousi. Psat
na str. 55 o molekularnim fluoridu thionylu, fluoridu sul-
furylu a chloridu-difluoridu fosforittm jako o smiSenych
solich vyzaduje zna¢nou davku chemické otrlosti a ignoran-
ce. Pozoruhodné je také pravidlo o poctu atomt vodiku
a kysliku v molekule oxokyseliny. Pokud se autorovi podafi
napsat spravné elektronové strukturni vzorce kyselin H;PO,,
H;PO; a H3;PO, a podiva se do tabulek na silu kyselin, snad
dojde ke spravnému zaveru. A zase by se dalo pokracovat.

Z organické Casti publikace vychazi nejlépe kapitola
o organickém nazvoslovi. Zato kapitola Rovnice v orga-
nické chemii je napsana dost nestastné. Ve snaze uvést
pfehled hlavnich typi reakci, konkretizovat je na hlavnich
typech sloucenin a uvést i jejich osobité pojaty mechanis-
mus vytvofil ve skutecnosti jakousi ,,organickou brambo-
racku®. Aspon né€kolik ukazek nest'astné ¢i nevhodné zvo-
lenych ptikladt: Co si odnese student z reakéniho schéma-
tu, ve kterém je toluen oxidovan manganistanem drasel-
nym jednou na kyselinu benzoovou, podruhé na benzalde-
hyd, jestlize nejsou uvedeny v reakénim schématu i vedlej-
§i anorganické produkty reakce? Uvadét srazeci reakci
acetylenu se stfibrnymi a méd’nymi solemi jako elektrofil-
ni substituci je ponékud nestandardni pfistup. Autor patrné
neporozumél indukénim a mezomernim efektim substitu-
entll na aromatické jadro a jejich vlivu na regioselektivitu
a rychlost elektrofilni substituce. Vysledkem je piiklad
pripravy 3-nitrotoluenu methylaci nitrobenzenu. Nevi, Ze
nitrobenzen je natolik desaktivivan pii elektrofilni substi-
tuci, ze se pii Friedelovych-Craftsovych reakcich pouziva
dokonce jako rozpoustédlo. Autor ztotoziiuje a sméSuje
pojmy. Jako naptf. hydrogenaci a redukci do té miry, Ze
v nékterych reak¢nich schématech redukei ketonti uvadi
soucasné vodik a komplexni hydrid, nebo oxidaci vyjadie-
nou symbolicky ,,0“ ztotozni s dehydrogenaci. Zasadita
hydrolyza esterd neni reakci zvratnou. Spravny nazev je
hexan-1,6-diyldiisokyanat. Je toho mnohem vic. Zasadni
vyhradu je nutno vznést ke zptsobu psani vzorci. Vzorct,
ve kterych jsou kovalentni vazbou spojeny atomy, které
tuto vazbu netvofi je vic, neZ je mozné akceptovat.

Zda se, ze k vydani titulu s dostate¢nym komerc¢nim
potencidlem postaci mit dostatek asertivity, vypujcit si
atraktivni nazev knihy svého byvalého ucitele (a priznat to
az po upozornéni recenzenti 1. vydani), na obalku publi-
kace umistit marketinkové heslo ,,Chci se dostat na VS!«
a publikaci si vynachvalit, vyjmenovat nadstandardni po-
et lektord a recenzenttl a najit si vydavatele.

Zavérem jest¢ dodavame, Ze nam vadi jakékoli spojo-
vani naSich jmen s timto chemickym Skvarem. Vrcholem
drzosti je pouZiti poslednich vét z odsuzujiciho a varovné-
ho posudku V. Flemra z roku 2008 jako motta pro stejné
Spatné, ne-li horsi vydani v roce 2010.

Vratislav Flemr a Frantisek Liska



